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SCP семейство фосфатаз включает в себя 3 высокогомологичных малых C-концевых сериновых фосфатазы – CTDSP1, CTDSP2 и CTDSPL/RBSP3. С применением ПЦР в режиме реального времени мы оценили относительный уровень мРНК генов CTDSP1/2/L в 44-х образцах светлоклеточного почечно-клеточного рака (скПКР) и 24-х образцах немелкоклеточного рака легкого (НМРЛ), представленного двумя основными гистологическими типами – аденокарциномой (АК, 10 образцов) и плоскоклеточным раком легкого (ПКРЛ, 14 образцов). В большинстве плоскоклеточных карцином легкого, в том числе начальных стадий, все три гена были инактивированы одновременно – в среднем 5-ти кратное снижение уровня мРНК в 79% образцов. В случае аденокарциномы легкого выявлена более высокая частота и степень снижения уровня экспрессии генов CTDSP1/2/L в образцах с метастазами в регионарные лимфоузлы по сравнению с образцами без метастазов (снижение в 3-100 раз в 100% случаев АК с метастазами, P<0.05). При скПКР для гена CTDSPL показан экспрессионный профиль отличный от профилей генов CTSDP1/2: ген CTDSPL был инактивирован в 48% случаев (21/44, в среднем 4-х кратное снижение уровня мРНК), в то время как экспрессия генов CTDSP1/2 была стабильна в большинстве образцов и активирована в 20-25% случаев (в среднем 4-х повышение). Более того, снижение уровня мРНК гена CTDSPL было более значительным на стадии III по сравнению со стадиями I и II (P=0.03). Корреляционный анализ выявил сильную положительную корреляцию между уровня экспрессии генов CTDSP1 и CTDSP2 (Коэффициент ранговой корреляции Спирмена rs = 0.67-0.86, P<0.01) как при НМРЛ (АК и ПКРЛ), так и при скПКР. Значительные корреляции между уровнями мРНК CTDSPL и двух других фосфатаз отмечены только при АК (rs = 0.65-0.79, P<0.05). Таким образом, мы показали различные профили экспрессии генов фосфатаз семейства SCP при раке легкого и почки: скоординированную инактивацию при НМРЛ и разнонаправленные нарушения при скПКР. Высокие коэффициенты корреляции уровней экспрессии генов CTDSP1 и CTDSP2 могут означать наличие общего механизма их инактивации, например, посредством микроРНК.
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