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Дозовая компенсация у самцов Drosophila melanogaster – это регуляторный механизм усиления транскрипции генов Х-хромосомы, с целью выравнивания между самками и самцами уровней экспрессии генов, расположенных на половых Х-хромосомах. Данный процесс осуществляется за счет привлечения рибонуклео-протеинового комплекса (DCC, dosage compensation complex), который включает в себя как минимум пять белков (Msl1, Msl2, Msl3, MOF, MLE) и длинную некодирующую РНК (roX1, roX2). Одним из нерешенных вопросом остается механизм специфического связывания DCC с Х-хромосомой самцов. 
Было выдвинуто предположение, что потенциальными рекруторами DCC могут быть белки, содержащие мотивы цинковых пальцев (ZnF) C2H2 типа. Нами в дрожжевой двугибридной системе был проведен поиск партнеров для ключевых белковых компонентов DCC (Msl1, Msl2) среди ZnF-белков Drosophila melanogaster. По итогам скрининга был выявлен ряд белков, взаимодействующих с Msl1, а также белок Clamp, связывающийся с Msl2. Далее были локализованы участки ZnF-белков, ответственные за связывание с Msl-белками. Таким образом, на данный момент идентифицированы ДНК-связывающие транскрипционные факторы, которые потенциально способны обеспечить специфичное связывание DCC с регуляторными элементами на Х-хромосоме самцов. 
