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Обмен генетическим материалом между неродственными организмами называют го-
ризонтальным переносом генов (ГПГ). Один из примеров ГПГ из генома прокариот в
геном животных описан для Оболчников (Tunicata). Показано, что ген целлюлозосинта-
зы Оболочников имеет бактериальное происхождение, и его донором считается бактерия
Streptomices sp [2].

В нашей работе описан новый белок представителя Оболочников, асцидии Styela rustica,
рустикалин. Схожие последовательности в базах данных обнаружены для представите-
лей Placozoa, кораллов и низших хордовых. В структуре рустикалина и предполагае-
мых гомологов предсказано присутствие двух структурных доменов: N-концевого доме-
на и C-концевого домена. Последовательность N-концевого домена демонстрирует сход-
ство с ингибитором карбоксипептидазы, тогда как последовательность C-концевого до-
мена демонстрирует сходство с ферментом карбоксипептидазой. Максимальное сходство
C-концевого домена наблюдается с прокариотическими белками: карбоксипептидазами
бактерий, а так же с L-аланил-D-глутамат-пептидазой бактериофага A500. Ген гомолога
рустикалина у асцидии Ciona intestinalis содержит последовательность, схожую с сайтом
встраивания (AttP) бактериофага A500 [1]. Уровень сходства этих последовательностей
составляет 65,8%. На основании этих данных можно сделать вывод, что нуклеотидная по-
следовательность C-концевого домена рустикалина имеет бактериальное происхождение
и могла быть перенесена в геном асцидий бактериофагом.

Это второй случай ГПГ после возможного переноса гена целлюлозосинтазы от бакте-
рий. Для анализа случая ГПГ целлюлозосинтазы у Оболочников мы рассмотрели геном
бактерии Streptomices sp., вероятного донора гена этого фермента. Ген каталитической
субъединицы целлюлозосинтазы в этом геноме находится рядом с последовательностью,
схожей с сайтом встраивания бактериофага А500. Уровень сходства последовательностей
в данном случае составляет 91,2%. Можно предполагать, что встраивание и вырезание
бактериофага могло послужить причиной переноса гена каталитической субъединицы цел-
люлозосинтазы в геном Оболочников. Таким образом, по крайней мере, для двух случаев
ГПГ в геном Оболочников можно предложить единый механизм, основанный на встраи-
вании бактериофага.
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